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, Nossa hlstorla

- A MetaGen Solugées Moleculares € uma empresa especializada em

- prestacdo de servicos laboratoriais para consultoria e pesquisa,

desde a extracdo do DNA até a interpretagdo dos resultados

de sequenciamento de DNA.

A MetaGen foi fundada com o propdsito de sugerir
0S Mais pertinentes métodos para a realizagdo dos

projetos que buscam solucdes bioldgicas eficientes.



 Nossahistoria

Izabela Santos Mendes Daniel Fonseca Teixeira Vitor Souza Borges

Bacharela em Ciéncias Biologicas e Bacharel em Ciéncias Bioldgicas Bacharel e Licenciado em Ciéncias

Mestre em Biologia de Vertebrados pela Universidade de Italna, Mestre  Bioldgicas e Mestre em Zoologia de
pela PUC Minas, Doutora em Genética em Biologia de Vertebrados pela Vertebrados pela PUC Minas.

pela UFMG e P6s-doutoranda pelo PUC Minas e doutorando em

Instituto Tecnoldgico Vale. Genética pela UFMG.



Bacia do Rio Xingu - Pard

Complexo de Jamari Bacia do Rio Tocantins — Tocantins
- Rondédnia

Bacias dos rios Sdo Francisco e
Paraiba do Sul - Minas Gerais




Abordagens

Extragdo de DNA

Um individuo ‘§

DNA metabarcoding 1
J
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Ampliagdo de um
fragmento usando
primers universais

Ampliagdo de um
fragmento usando
primers universais
com tags diferentes
para cada amostra
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Sequenciamento
de Sanger

1 sequéncia de DNA

Sequenciamento
—>» deNova Geragdo —>

Milhares de
sequéncias de DNA

Identificagdo por
bioinformatica

Megaleporinus
reinhardti

Identificagdo por
bioinformatica

Pimelodus maculatus
Pimelodus pohli

Prochilodus argenteus
Prochilodus costatus

Brycon orthotaenia
Psalidodon fasciatus
Leporinus taeniatus
Pygocentrus piraya
Salminus franciscanus




Areas de atuacao

Identificacao molecular de espécies

Taxonomia molecular de organismos

de dificil identificagdo morfoldgica;

Espécies cripticas, organismos
fragmentados/danificados:

Diferenciagdo entre individuos
puros e hibridos.




Areas de atuacao

Monitoramento ambiental de espécies
pelo DNA ambiental
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Deteccdo de espécies invasoras;
Inventariamento;

Comparacdo da biodiversidade em darea
impactada vs. preservada;

Monitoramento do impacto de
determinado empreendimento.




Areas de atuacao

Genética de populacoes
Andlise da saude genética de uma populagdo;
Comparacdo da diversidade genética de

populacées em Area impactada vs.
preservada;

Andlise da estruturacgdo populacional:

Importante para determinar se um
empreendimento pode segregar umad
populacdo.




Areas de atuacao

!
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Analise de ictioplancton
(dareas de desova e recrutamento ou
qualquer amostra em massa)

¢ Organismos em estdagios de vida iniciais com
poucas caracteristicas para diferenciagcdo
morfologica;

¢ Organismos coletados danificados;

¢ Importante para determinas se regides
impactadas sdo bergarios.




Areas de atuacao

Analise de conteudo estomacal

Avaliacdo de teia trofico;

- Comparagdo do comportamento alimentar
em Area impactada vs. preservada.




Cases de sucesso
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DNA metabarcoding de ictiopldncton das bacias do Sdo Francisco
e Paraiba do Sul, MG

Genética de populagdes de espécies de peixes do Complexo de Jamari, RO
DNA metabarcoding de conteddo estomacal de peixes do Rio Xingu, AM
Andlise de dieta trofica de Tracajds do Rio Xingu

DNA barcoding de espécies de peixes das bacias do Sdo Francisco
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()1 DNA metabarcoding de ictioplancton das bacias

—— do Sao Francisco e Paraiba do Sul, MG

O estudo do ictiopldncton é fundamental para entender a dindmica
reprodutiva  das comunidades de peixes, principalmente em regides
impactadas por empreendimentos que afetam o fluxo livre dos cursos d'agua.
No entanto, por serem organismos em estdgios iniciais de desenvolvimento,
muitos ovos e larvas ndo possuem caracteristicas morfoldégicas suficientes
para permitir uma identificagdo precisa, além de dependerem de grande
especialidade e experiéncia taxondmicas.

A abordagem de DNA metabarcoding tem possibilitado superar essas
limitacdes, se mostrado eficiente nos estudos ecoldgicos e de inventariamento
de ictiopl@ncton, permitindo identificar a composicdo das amostras coletadas
de maneira precisa e confidvel.

A MetaGen aplicou a técnica de DNA metabarcoding para analisar ovos e
larvas das bacias do rio SGo Francisco e do rio Paraiba do Sul, possibilitando a
identificagdo de quais locais, dentre os estudados, sdo utilizados por diversas
espécies para desova e recrutamento.

Periodo de realizacgéo:
2022 - 2022
¢




()2 Gengética de populacoes de espécies de
— peixes do Complexo de Jamari, RO

As andlises de estrutura e diversidade genética podem auxiliar na gestdo de
impactos ambientais, fornecendo informagdes sobre o padrdo natural de
dispersdo de determinadas espécies e de seu equilibrio populacional.
Além disso, essas andlises servem ainda para monitorar e atestar o sucesso
de técnicas de manejo adotadas.

A MetaGen realizou a caracterizagdo genética de quatro populagdes de 10
espécies de peixes oriundas da regido impactada pelo Complexo de
hidrelétricas de Jamari. Nessa regido, a transposicdo manual de matrizes
entre populagdes tem sido adotada a fim de mitigar o impacto dos
barramentos no fluxo génico das espécies nativas.

Os resultados das andlises de genética populacional contribuiram para
indicar os niveis de diversidade genética e de conexdo das populagdes
estudadas, além de indicar quais populagdes podem ser utilizadas para
suplementar a diversidade das demais. Uma das principais conclusdes foi a
de que a transposicdo tem sido eficaz, uma vez que a Unica regidio que Ndo
recebe matrizes, por se encontrar entre dois barramentos, € aquela com maior
isolamento genético.
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Periodo de realizacgéo:
2022 - 2022
4

/

T®

k
r



DY

()3 DNA metabarcoding de conteudo estomacal
— de peixes do Rio Xingu, PA

Peixes como pacus sdo elementos bdsicos da alimentagdo ribeirinha local e Periodo de realizagéo:
representam parte importante do comércio para consumo. Além disso, sdio

considerados importantes dispersores de sementes, sendo um elemento Atz el

chave na cadeia alimentar do sistema aqudtico. *

Portanto, o conhecimento da ecologia alimentar destes peixes ajuda a
compreender o papel ecossistémico das espécies e da disponibilidade
alimentar de determinado ambiente. Assim, estudos de conteddo estomacal
sdo importantes Nos processos de tomada de decisdo para a conservacdo
ambiental, principalmente em regides j& impactadas. A aplicagdo de técnicas
moleculares pode auxiliar esses estudos por possibilitar a identificagdo, em
niveis taxondmicos inferiores, de itens parcialmente digeridos e
morfologicamente comprometidos.

A MetaGen tem aplicado a técnica de DNA metabarcoding para identificar plantas
e insetos consumMidos por cinco espécies de pacu do rio Xingu, contribuindo para a
elucidagdo de quais espécies ou grupos taxondmicos estdo disponiveis e sendo
utilizados para a alimentagdo por esses peixes. Esses dados auxiliam na elaboragcdo
de planos de conservacdo e manejo da biodiversidade de forma mais eficiente. 4 TGA A!G Aguo®
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()4 Analise de dieta trofica de Tracajas do
— Rio Xingu, PA

O conhecimento da dieta das espécies pode identificar importantes recursos
alimentares para os individuos e verificar se alimento e recurso limitante para
a populagdo. Esse tipo de andlise pode ser utilizada, também, para comparar
populagdes de uma mesma espécie, visando avaliar se aquelas estabelecidas
em regides ja impactadas estdio tendo acesso aos mesmos itens consumidos
em regides preservadas.

Com isso em mente, diferentes populagdes de tracaja (Podocnemis uniflis) de
localidades com diferentes nivel de impacto, estdo tendo seu conteudo
estomacal analisado. Esta € uma espécie iconica da Amazodnia classificada
como Vulnerével (IUCN).

A andlise da dieta tréfico, realizada pela MetaGen, serve como base para
avaliar possiveis diferencas de disponibilidade alimentar entre as diferentes
regides analisadas. Essa informagdo é fundamental para subsidiar tomadas
de decisdo visando a conservagdo ou recuperagdo das areas impactadas.
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Periodo de realizacgéo:
2023 - Atual
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()5 DNA barcoding de peixes do genero Hypostomus,
— das bacias do Sao Francisco, MG, e Tocantins, TO

A identificagcdo precisa de organismos & fundamental para a conservagdo.
A identificagdo taxondmica, quando bem realizada, possibilita a diferenciagdo
de espécies cripticas e serve como subsidio para a descricdo de novos taxons.

Estudos de DNA barcoding auxiliom na identificagdo de espécies em nivel
molecular, dando maior assertividode quando utilizados de maneira
integrativa a estudos morfologicos.

A MetaGen estd conduzindo andlises de identificagdo molecular de peixes do
género Hypostomus, um dos mais especiosos dentro da familia Loricariidae.
Esses peixes sdo provenientes das bacias do Sdo Franciso e Tocantins, e 0s
dados produzidos pela MetaGen serdo utilizados para embasar ndo apenas d
identificagdo dos individuos analisados, mas também a possivel descricdo de
novas espécies dentro do género.

Periodo de realizacgéo:

2023 - Atual
L 2
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Parcerias

Recentemente, inauguramos um escritorio
junto a Life Consultoria Ambiental.

Gen

es moleculares
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HIDROBR

SOLUGCOES INTEGRADAS

BICHO
DO MATO O TRUST SOCIEDADE

MEID AMBIENTE M1 NETIRA
de CULTURA




Contato

(31) 97175-2141
(31) 99550-0996
(31) 99212-8041

metagensm@gmail.com

Rua Pecanha, B13E | Sala 1 -
Carlos Prates, Belo Horizonte

www.metagen.com.bor

Nossas redes sociais:

@metogen.sm

mMetagen-solugdées-moleculares




